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TÓM TẮT 
Mục tiêu của thí nghiệm này nhằm phát hiện sự có mặt và mức độ đa hình thông qua chỉ thị phân 

tử SSR - lặp lại trình tự đơn giản - của 36 mẫu giống đậu tương (Glycine max (L.) Merr.) có nguồn gốc 
khác nhau. Bằng chỉ thị SSR, 39 allen được phát hiện ở 10 SSR locut với hệ số tương đồng di truyền 
từ 0,38 đến 0,95 (trung bình là 0,67) và các mẫu giống được phân thành 2 nhóm chính. Năm chỉ thị 
SSR: Satt245, Satt309, Satt373, Satt521, and Satt556 có khả năng phân biệt tính đa hình của các mẫu 
giống đậu tương nghiên cứu. Về tổng thể, chỉ thị phân tử SSR sử dụng đã phát hiện tính đa hình và 
biểu thị khả năng phân loại các mẫu giống đậu tương. Thông tin phát hiện trong nghiên cứu này có 
thể sử dụng cho công tác chọn tạo giống đậu tương.  

Từ khoá: Chỉ thị phân tử SSR, đa dạng di truyền, đậu tương, Glycine max (L.) Merr. 

SUMMARY 
The objective of this study was to detect  the presence and the degree of simple sequence repeat 

(SSR) polymorphism in 36 soybean [Glycine max (L.) Merr.] accessions of different origin.  A total of 
39 alleles were detected at 10 SSR marker loci clusters with genetic similarity coefficients ranging 
from 0.38 to 0.95 (average 0.67), and the soybean accessions were grouped into two main clusters. 
Five SSR markers, viz. Satt245, Satt309, Satt373, Satt521, and Satt556 were found succesful in 
differentiation of the 36 soybean accessions studied. Overall, SSR markers were effective in revealing 
soybean diversity and showed good potential for differentiation of soybean germplasm. The 
information found in this study may be useful for soybean breeding programs.  

Key words: Genetic diversity, Glycine max (L.) Merr., soybean, SSR markers.    

1. §ÆT VÊN §Ò 
§Ëu t−¬ng [Glycine max (L.) Merr.] lμ 

c©y trång cã gi¸ trÞ dinh d−ìng cao vμ lμ 
nguån thùc phÈm quan träng cho ng−êi vμ 
gia sóc. §Ëu t−¬ng cßn cã vai trß quan träng 
trong hÖ sinh th¸i n«ng nghiÖp bÒn v÷ng v× 
cã kh¶ n¨ng cè ®Þnh ®¹m vμ t¨ng ®é ph× tù 
nhiªn cho ®Êt (Smil, 1999).   

HÖ gen ®Ëu t−¬ng t−¬ng ®èi lín, chøa 
kho¶ng 1,1 tû cÆp baz¬ (Nguyen, 2007). §Ëu 
t−¬ng lμ mét tø béi thÓ cã tû lÖ c¸c vïng lÆp 
®o¹n t−¬ng ®èi lín ph©n bè trªn c¸c nhiÔm 
s¾c thÓ (Pagel vμ cs., 2004). Chän läc c¸c tÝnh 
tr¹ng n«ng häc chñ yÕu, kh¶ n¨ng chèng ®æ 
vμ thêi gian sinh tr−ëng ®· vμ ®ang ®−îc ¸p 

dông trong c¸c ch−¬ng tr×nh t¹o gièng nh»m 
c¶i tiÕn n¨ng suÊt vμ kh¶ n¨ng thÝch nghi. 
Tuy nhiªn, viÖc x¸c ®Þnh gi¸ trÞ kiÓu gen cña 
nhiÒu tÝnh tr¹ng n«ng häc dùa vμo sù biÓu 
hiÖn kiÓu h×nh th−êng gÆp khã kh¨n do tÝnh 
di truyÒn phøc t¹p vμ t−¬ng t¸c kiÓu gen víi 
m«i tr−êng. Cho ®Õn nay, c¸c ph−¬ng ph¸p 
lai ®−îc ¸p dông nhiÒu ®Ó t¹o ra nguån biÕn 
dÞ t¸i tæ hîp cho chän läc. Qu¸ tr×nh chän 
gièng sö dông Ýt bè mÑ −u tó lÆp ®i lÆp l¹i 
dÉn ®Õn nÒn di truyÒn h¹n chÕ vμ lμm t¨ng 
tÝnh ®ång nhÊt di truyÒn trong loμi (Gizlice 
vμ cs., 1994). ViÖc t¹o ra nh÷ng thÕ hÖ gièng 
míi c¶i tiÕn chØ cã thÓ ®−îc t¨ng c−êng nhê 
më réng c¸c nguån biÕn ®éng di truyÒn, do 
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®ã c¸c chØ tiªu chän bè mÑ cÇn ph¶i ®−îc xem 
xÐt kh«ng chØ th«ng qua gi¸ trÞ n«ng häc mμ 
c¶ sù kh¸c biÖt vÒ di truyÒn. C¸c kiÓu gen bè 
mÑ víi nh÷ng tÝnh tr¹ng n«ng häc gièng 
nhau nh−ng ®a d¹ng vÒ di truyÒn t¹o ra thÕ 
hÖ con c¸i biÕn ®éng di truyÒn cao (Cox vμ 
cs., 1985). V× vËy, ®¸nh gi¸ sù ®a d¹ng di 
truyÒn cã vai trß quan träng trong cung cÊp 
th«ng tin cho qu¶n lý vμ sö dông hiÖu qu¶ 
nguån vËt liÖu khëi ®Çu cho chän t¹o gièng.  

Sù ®a d¹ng ë c©y trång cã thÓ ®¸nh gi¸ 
dùa vμo c¸c ®Æc ®iÓm h×nh th¸i, n«ng häc vμ 
sù ®a d¹ng ADN. Ph−¬ng ph¸p dùa vμo c¸c 
tÝnh tr¹ng h×nh th¸i vμ n«ng häc tuy ®¬n 
gi¶n h¬n nh−ng cã nhiÒu nh−îc ®iÓm nh− 
biÓu hiÖn kiÓu h×nh bÞ chi phèi bëi m«i 
tr−êng, giai ®o¹n sinh tr−ëng, ph¸t triÓn cña 
c©y vμ thËm chÝ bëi tÝnh chñ quan cña chÝnh 
ng−êi tiÕn hμnh thÝ nghiÖm. Ph©n tÝch chØ 
thÞ ADN lμ mét ph−¬ng ph¸p ®−îc nhiÒu nhμ 
nghiªn cøu quan t©m (Akkaya vμ cs., 1992; 
Narvel vμ cs., 2000; Chen vμ Nelson, 2005). 
ChØ thÞ ph©n tö ADN lμ chØ thÞ ph©n tÝch ®a 
d¹ng di truyÒn hiÖu qu¶ vμ kh«ng bÞ chi phèi 
bëi c¸c yÕu tè m«i tr−êng. Trong c¸c chØ thÞ 
ph©n tö nh− RFLP (Restriction Fragment 
Length Polymorphism), AFLP (Amplified 
Fragment Length Polymorphism), RAPD 
(Random Amplified Polymorphism DNA),  
chØ thÞ SSR (Simple Sequence Repeat) – mét 
chØ thÞ ®ång tréi biÓu thÞ tÝnh ®a h×nh cao 
®−îc coi lμ chØ thÞ h÷u Ých ®Ó ph¸t hiÖn sù ®a 
d¹ng di truyÒn ë ®Ëu t−¬ng (Akkaya vμ cs., 
1992; Abe vμ cs., 2003; Hwang vμ cs., 2008; 

Wang vμ Takahata, 2007). ë n−íc ta, ch−a 
cã nhiÒu tμi liÖu vÒ ®¸nh gi¸ sù ®a d¹ng di 
truyÒn ®Ó sö dông nguån gen ®Ëu t−¬ng mét 
c¸ch h÷u hiÖu. Pham Thi Be Tu vμ cs. (2003) 
sö dông 20 chØ thÞ RAPD ®¸nh gi¸ 50 mÉu 
gièng ®Ëu t−¬ng ®· ghi nhËn sù ®a h×nh ë 17 
chØ thÞ. T−¬ng tù, b»ng 25 chØ thÞ RAPD 
(§inh ThÞ Phßng vμ Ng« ThÞ Lam Giang, 
2008) còng ph¸t hiÖn 17 måi chØ ra tÝnh ®a 
h×nh, trong ®ã cã 3 måi cho tÝnh ®a h×nh cao. 
Trong nghiªn cøu nμy,  chØ thÞ ph©n tö SSR 
®−îc sö dông nh»m ph©n tÝch ®a d¹ng di 

truyÒn cña nguån vËt liÖu ®Ëu t−¬ng ®Þa 
ph−¬ng, nhËp néi vμ c¸c gièng c¶i tiÕn vμ 
thiÕt lËp mèi quan hÖ gi÷a chóng.  

2. VËT LIÖU Vμ PH¦¥NG PH¸P 
      NGHI£N CøU 
2.1. VËt liÖu 

36 mÉu gièng ®Ëu t−¬ng cã nguån gèc 
kh¸c nhau (B¶ng 1) gåm 14 mÉu gièng nhËp 
néi, 17 mÉu gièng ®Þa ph−¬ng, cßn l¹i lμ 
gièng ®−îc c¶i tiÕn trong n−íc do Trung t©m 
Nghiªn cøu vμ Ph¸t triÓn ®Ëu ®ç, ViÖn Khoa 
häc N«ng nghiÖp ViÖt Nam cung cÊp ®−îc sö 
dông ®Ó ®¸nh gi¸ sù ®a d¹ng di truyÒn kÕt 
dùa vμo chØ thÞ ph©n tö microsatllite - lÆp l¹i 
tr×nh tù ®¬n gi¶n, SSR.  

2.2. T¸ch chiÕt ADN 

ADN genom ®−îc t¸ch chiÕt tõ l¸ non 
cña c¸c mÉu gièng ®Ëu t−¬ng. MÉu l¸ thu 
thËp tõ  5 - 10 c¸ thÓ cña mçi kiÓu gen ®−îc 
nghiÒn b»ng chμy vμ cèi trong dung dÞch 
Tris-HCl+SDS+H2O råi chuyÓn sang èng 
eppendorf 1,5 ml; ñ mÉu ë 65oC trong 15 phót 
vμ tiÕn hμnh ®¶o 2 lÇn. Sau ®ã cho 200 μl 
5MK-acetate, l¾c nhÑ råi ®Ó trªn ®¸ 30 phót 
(cã thÓ ®Ó qua ®ªm trong tñ l¹nh); ly t©m ë 
12.000 vßng/phót ë 20oC trong 20 phót; hót 
600 μl dung dÞch næi sang èng eppendorf 1,5 
ml míi; ly t©m ë 12.000 vßng/phót ë 20oC 
trong 20 phót; hót 500 μl dung dÞch næi sang 
èng eppendorf 1,5 ml míi; cho 500 μl ethanol 
(cån tuyÖt ®èi), l¾c ®Òu råi ly t©m ë 12.000 
vßng/phót ë 20oC trong 20 phót vμ lo¹i bá 
dÞch næi; sau ®ã tiÕn hμnh röa 2 - 3 lÇn b»ng 
c¸ch cho 500 μl ethanol 70%, l¾c ®Òu råi ly 
t©m víi 12.000 vßng/phót ë 20oC trong 5 
phót vμ lo¹i bá dÞch næi. §Ó kh« ë 37oC trong 
30 phót råi hßa tan trong 50 μl TE, l¾c ®Òu 
vμ b¶o qu¶n trong tñ l¹nh ë -20oC. KiÓm tra 
chÊt l−îng ADN t¸ch chiÕt b»ng ®iÖn di.  

2.3. Ph¶n øng PCR 
10 cÆp måi SSR ®−îc chän dùa theo 

Wang vμ Takahata (2007) (B¶ng 2).  
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B¶ng 1. C¸c mÉu gièng ®Ëu t−¬ng sö dông trong ®¸nh gi¸ ®a d¹ng di truyÒn 

Số 
SSR Mẫu giống Nguồn gốc Số 

SSR Mẫu giống Nguồn gốc 

1 DT84 Đột biến từ dòng lai 8-33 19 ĐH4 tím Nhập nội từ Trung 
Quốc 

2 K6844 Giống nhập nội 20 Thanh Tiên Giống địa phương 
3 K9133 dạng 1 Giống nhập nội 21 DT99 Đột biến 
4 No-515526 Giống nhập nội 22 Phú Bình Giống địa phương 
5 G82 Giống nhập nội 23 D907 Chọn tạo trong nước 
6 4923 Giống nhập nội 24 H-666-1 Giống nhập nội 
7 4924 Giống nhập nội 25 Đậu Miên Giống địa phương 
8 Palga Giống nhập nội 26 Đậu Trắng Thuận Châu Giống địa phương 
9 4981 Giống địa phương 27 Minh Tân Giống địa phương 
10 4988 Giống địa phương 28 6666 Giống địa phương 
11 Đậu Bont Giống địa phương 29 Tuần Giáo Giống địa phương 
12 D140 Tạo từ tổ hợp lai: DL02x ĐH4 30 Phong Niên Giống địa phương 

13 Đậu Phú Yên 
Gia Lai 1 Giống địa phương 31 Tai Wan 1 Giống nhập nội 

14 ĐT2000 Nhập từ Đài Loan 32 Sơn La Giống địa phương 
15 Bắc Ngâm Giống địa phương 33 Ba Bể Giống địa phương 

16 AK06 Chọn từ dòng từ 
giống nhập nội 34 Pogla Giống nhập nội 

17 Thái Giao Giống địa phương 35 ĐVN10 Chọn tạo trong nước 

18 AU6 Nhập nội từ Úc 36 Đậu Mỹ Giống địa phương 
(thu thập từ Gia Lai) 

B¶ng 2. 10 cÆp måi SSR ®−îc sö dông trong thÝ nghiÖm 

Kí  hiệu Trình tự cặp mồi 

Satt228 
F - tcataacgtaagagatggtaaaact 
R - cattataagaaaacgtgctaaaga 

Satt230 
F - ccgtcaccgttaataaaatagcat 
R - ctcccccaaatttaaccttaaaga 

Satt242 
F - gcgttgatcaggtcgatttttatttgt 
R-  gcgagtgccaactaaactacttttatga 

Satt245 
F - aacgggagtaggacattttatt 
R - gcgcctcctgaatttcaaagaatgaaga 

Satt279 
F - gcgcaaaaggacgcccaccaatag 
R - gcggtgatcggatgttatagtttcag 

Satt309 
F - gcgccttcaaattggcgtctt 
R - gcgccttaaataaaacccgaaact 

Satt373 
F - tccgcgagataaattcgtaaaat 
R - ggccagatacccaagttgtacttgt 

Satt521 
F - gcgcttcactctggtgtagtgtag 
R - gcgttagataacgacacattatta 

Satt556 
F - gcgataaaacccgataaataa 
R - gcgttgtgcaccttgttttct 

Satt565 
F - gcgcccggaacttgtaataacctaat 
R - gcgctctcttatgatgttcataataa 
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Ph¶n øng PCR ®−îc thùc hiÖn trªn m¸y 
PCR iCycler, víi thÓ tÝch ph¶n øng 25 μl,  
chøa 100 ng ADN tæng sè, 10 pmol mçi lo¹i 
måi, 200 μM mçi lo¹i dNTPs, 1U Taq DNA 
polymerase, 2 μl cña 10 x BF Dream vμ 
n−íc. Chu kú nhiÖt cho ph¶n øng PCR - SSR 
®−îc lËp tr×nh nh− sau (1) 95oC trong 3 phót, 
(2) 95oC trong 30 gi©y, (3) 50 - 60oC trong 30 
gi©y, (4) 72oC trong 1 phót vμ 35 chu kú lÆp 
l¹i tõ (2) ®Õn (4), (5) 72oC trong 5 phót vμ 
sau ®ã gi÷ l¹nh ë 4oC. 

2.4. §iÖn di vμ score v¹ch 

12 - 15 μl s¶n phÈm PCR ®−îc ®iÖn di 
trªn agarose 3% ë 100V trong 2 giê ë dung 
dÞch ®Öm 1 x Tris-acetate-EDTA (TAE). Sau 
®ã, gel ®−îc nhuém trong Ethidium Bromide 
0,5 g/ml 15 phót vμ soi d−íi ®Ìn UV vμ chôp 
¶nh. C¸c b¨ng trªn gel ®−îc x¸c ®Þnh vμ quy 
−íc (0) kh«ng cã b¨ng vμ (1) cã b¨ng. 

2.5. Xö lý sè liÖu 

HÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn Jaccard vμ 
ph−¬ng ph¸p UPGMA trong NTSYSpc phiªn 
b¶n 2.1 ®−îc sö dông ®Ó ph©n tÝch, ®¸nh gi¸ 
sù ®a d¹ng di truyÒn, ph©n tæ (c©y di truyÒn) 
vμ ph©n tÝch täa ®é chÝnh. 

Néi dung th«ng tin ®a h×nh (PIC - 
Polymorphic Information Content) cho mçi 
locut chØ thÞ SSR (i) ®−îc tÝnh theo c«ng thøc 
sau:  

              PIC(i) = 1 - Pij2  

Trong ®ã: Pij lμ tÇn suÊt allen thø j víi 
locut SSR thø i. 

3. KÕT QU¶ Vμ TH¶O LUËN 

TÊt c¶ 10 cÆp måi ®Òu cho xuÊt hiÖn 
b¨ng ADN (allen) víi kÝch th−íc trong 
kho¶ng 47 - 300 bp. KÕt qu¶ thu ®−îc tæng 
sè 39 alen/10 locus víi gi¸ trÞ trung b×nh lμ 
3,9 allen/1 locus vμ sè b¨ng ®a h×nh lμ 34 
(chiÕm 87,18%). Sè l−îng alen/1 locus dao 

®éng tõ 1 ®Õn 7, víi locus Satt521 biÓu hiÖn 
sè alen lín nhÊt, trong khi ®ã locus Satt230 
biÓu hiÖn ®¬n h×nh (B¶ng 3). Nh− vËy, 10 
måi sö dông cho tû lÖ sè b¨ng ®a h×nh kh¸ 
cao (70 -  100%). Tuy nhiªn, sè allen trung 
b×nh trªn mét locus t−¬ng ®èi thÊp so víi 
trung b×nh 10,4 allen ®−îc ph¸t hiÖn cña 
Hudcovicova vμ Kraic (2003), Narvel vμ cs. 
(2000), t−¬ng øng ë 18 vμ 74 SSR locut. Sè 
l−îng allen thÊp trong thÝ nghiÖm nμy cã lÏ 
do sè l−îng vμ lo¹i chØ thÞ sö dông, sè l−îng 
c¸c mÉu gièng kh«ng lín hoÆc cã sù ®a d¹ng 
di truyÒn thÊp h¬n. PhÇn lín gi¸ trÞ PIC dao 
®éng tõ 0,64 - 0,80, trõ chØ thÞ Sat230 víi gi¸ 
trÞ (PIC = 0 vμ còng lμ locut chØ cã mét allen. 
Locus cho gi¸ trÞ PIC cao nhÊt lμ Satt521 
(PIC = 0,8) (B¶ng 3). Trong 36 mÉu gièng 
®Ëu t−¬ng nghiªn cøu, cã hÖ sè t−¬ng ®ång di 
truyÒn dao ®éng tõ 0,38 ®Õn 0,95 víi gi¸ trÞ 
trung b×nh  0,67, hay sù kh¸c biÖt di truyÒn 
gi÷a c¸c mÉu gièng lμ 5 - 62%.  

Møc ®a h×nh cao t−¬ng øng víi ®é biÕn 
®éng di truyÒn gi÷a c¸c mÉu gièng ®Ëu 
t−¬ng. HÖ sè t−¬ng ®ång Jaccard biÕn ®éng 
tõ 0,38 ®Õn 0,95 (B¶ng 4) chøng tá ®a d¹ng 
di truyÒn tån t¹i ë c¸c mÉu gièng ®Ëu t−¬ng 
nghiªn cøu nh−ng kh«ng qu¸ lín. HÖ sè 
t−¬ng ®ång cao nhÊt ®−îc ph¸t hiÖn gi÷a 
§Ëu Miªn – Minh T©n (0,95), DT84 - K6844 
vμ AU6 – 6666 (B¶ng 4). Mèi quan hÖ nμy 
®−îc hç trî b»ng h×nh c©y qua kÕt qu¶ ph©n 
tÝch tæ (H×nh 1) vμ ph©n tÝch to¹ ®é chÝnh 
(H×nh 2). Gi¸ trÞ t−¬ng ®ång cao chøng tá sù 
tån t¹i dßng chu chuyÓn gen vμ trao ®æi 
nguån gen vμ møc ®é chän läc ë ®Ëu t−¬ng 
kh¸ cao. HÖ sè t−¬ng ®ång thÊp nhÊt (0,38)  
®−îc x¸c ®Þnh gi÷a TuÇn gi¸o – Minh T©n 
(B¶ng 3). VÒ mÆt h×nh th¸i, hai mÉu gièng 
nμy còng t−¬ng ®èi kh¸c biÖt. TuÇn gi¸o cã 
hoa mμu tr¾ng, qu¶ mμu n©u, rèn h¹t mμu 
n©u, h¹t h×nh trøng, trong khi ®ã Minh T©n 
cã hoa mμu tÝm ®Ëm, qu¶ mμu ®en, rèn h¹t 
mμu n©u nh¹t, h¹t h×nh elip. 
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B¶ng 3.  Sè b¨ng vμ gi¸ trÞ PIC cña 10 cÆp måi SSR 

Mồi Tổng số băng Số băng đa hình Tỷ lệ số băng đa hình 
(%) PIC 

Satt228 4 4 100 0,67 
Satt230 1 1 100 0 
Satt242 3 1 33,3 0,66 
Satt245 4 4 100 0,70 
Satt279 3 3 100 0,64 
Satt309 5 5 100 0,79 
Satt373 4 4 100 0,73 
Satt521 7 5 71,4 0,80 
Satt556 4 4 100 0,70 
Satt565 4 3 75 0,64 

Tổng 39 34 TB: 87,2 TB: 0,63 

 
H×nh 1. S¬ ®å h×nh c©y cña 36 mÉu gièng ®Ëu t−¬ng 

®−îc x¸c ®Þnh b»ng chØ thÞ ph©n tö SSR 

 
H×nh 2. Quan hÖ gi÷a 36 mÉu gièng ®Ëu t−¬ng th«ng qua ph©n tÝch 

täa ®é chÝnh vÒ kho¶ng c¸ch di truyÒn 
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B¶ng 4. Ma trËn t−¬ng ®ång di truyÒn tõng cÆp gi÷a 36 mÉu gièng ®Ëu t−¬ng 

SSR 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 30 31 32 33 34 35 36 

1 1.00                                    

2 0.95 1.00                                   

3 0.52 0.52 1.00                                  

4 0.65 0.65 0.60 1.00                                 

5 0.83 0.83 0.62 0.74 1.00                                

6 0.74 0.74 0.77 0.70 0.89 1.00                               

7 0.81 0.81 0.60 0.61 0.74 0.70 1.00                              

8 0.55 0.61 0.69 0.75 0.65 0.67 0.63 1.00                             

9 0.53 0.53 0.59 0.79 0.63 0.53 0.48 0.69 1.00                            

10 0.59 0.65 0.60 0.78 0.69 0.76 0.67 0.75 0.67 1.00                           

11 0.76 0.76 0.53 0.67 0.63 0.59 0.78 0.63 0.42 0.6 1.00                          

12 0.72 0.78 0.55 0.63 0.71 0.72 0.74 0.65 0.50 0.74 0.80 1.00                         

13 0.73 0.73 0.47 0.65 0.62 0.63 0.70 0.61 0.54 0.75 0.70 0.82 1.00                        

14 0.77 0.72 0.56 0.68 0.76 0.67 0.63 0.65 0.63 0.53 0.68 0.65 0.57 1.00                       

15 0.68 0.68 0.65 0.70 0.72 0.73 0.85 0.67 0.54 0.60 0.75 0.67 0.59 0.71 1.00                      

16 0.55 0.60 0.55 0.62 0.58 0.65 0.62 0.63 0.50 0.67 0.62 0.74 0.74 0.63 0.70 1.00                     

17 0.53 0.53 0.58 0.54 0.61 0.74 0.54 0.61 0.47 0.54 0.43 0.61 0.54 0.67 0.68 0.75 1.00                    

18 0.65 0.65 0.56 0.76 0.68 0.70 0.67 0.68 0.62 0.62 0.71 0.68 0.70 0.73 0.83 0.8 0.70 1.00                   

19 0.71 0.71 0.57 0.54 0.60 0.67 0.78 0.59 0.42 0.59 0.78 0.70 0.71 0.56 0.76 0.64 0.62 0.77 1.00                  

20 0.50 0.56 0.69 0.74 0.59 0.61 0.57 0.71 0.81 0.63 0.51 0.53 0.51 0.59 0.67 0.63 0.56 0.78 0.60 1.00                 

21 0.60 0.60 0.61 0.76 0.63 0.70 0.67 0.74 0.67 0.71 0.62 0.59 0.65 0.68 0.74 0.67 0.65 0.88 0.77 0.83 1.00                

22 0.73 0.73 0.47 0.55 0.67 0.68 0.75 0.56 0.49 0.60 0.75 0.82 0.77 0.62 0.73 0.74 0.68 0.83 0.89 0.62 0.74 1.00               

23 0.65 0.60 0.56 0.67 0.68 0.70 0.62 0.58 0.62 0.52 0.57 0.58 0.57 0.77 0.74 0.71 0.79 0.83 0.72 0.73 0.79 0.78 1.00              

24 0.61 0.67 0.63 0.63 0.60 0.71 0.73 0.65 0.47 0.73 0.68 0.75 0.76 0.56 0.67 0.73 0.62 0.72 0.78 0.65 0.81 0.76 0.64 1.00             

25 0.67 0.72 0.63 0.58 0.76 0.87 0.74 0.65 0.46 0.79 0.63 0.81 0.67 0.60 0.76 0.78 0.77 0.73 0.74 0.59 0.68 0.81 0.68 0.74 1.00            

26 0.71 0.71 0.63 0.78 0.75 0.76 0.78 0.61 0.63 0.68 0.68 0.70 0.67 0.74 0.89 0.73 0.67 0.85 0.65 0.75 0.81 0.71 0.77 0.74 0.74 1.00           

27 0.73 0.73 0.59 0.55 0.77 0.83 0.80 0.72 0.49 0.75 0.65 0.77 0.68 0.67 0.82 0.74 0.73 0.74 0.76 0.56 0.70 0.82 0.7 0.71 0.95 0.80 1.00          

28 0.64 0.64 0.59 0.74 0.67 0.73 0.65 0.50 0.65 0.70 0.65 0.67 0.68 0.71 0.77 0.74 0.73 0.94 0.79 0.81 0.94 0.81 0.86 0.79 0.76 0.83 0.77 1.00         

29 0.55 0.55 0.45 0.50 0.44 0.41 0.50 0.69 0.48 0.43 0.57 0.52 0.44 0.53 0.44 0.39 0.48 0.41 0.42 0.44 0.41 0.44 0.41 0.42 0.40 0.42 0.38 0.40 1.00        

30 0.70 0.75 0.55 0.82 0.68 0.65 0.77 0.63 0.72 0.82 0.67 0.74 0.74 0.63 0.70 0.62 0.50 0.67 0.59 0.68 0.71 0.60 0.62 0.73 0.63 0.77 0.65 0.70 0.52 1.00       

31 0.70 0.70 0.60 0.72 0.69 0.70 0.83 0.69 0.48 0.72 0.83 0.74 0.65 0.63 0.85 0.67 0.54 0.71 0.73 0.57 0.67 0.70 0.67 0.68 0.74 0.78 0.75 0.70 0.43 0.72 1.00      

32 0.70 0.76 0.60 0.72 0.69 0.70 0.83 0.69 0.48 0.67 0.83 0.80 0.65 0.63 0.85 0.67 0.59 0.71 0.73 0.57 0.62 0.70 0.62 0.68 0.74 0.73 0.70 0.65 0.57 0.77 0.89 1.00     

33 0.72 0.67 0.62 0.74 0.71 0.72 0.80 0.65 0.50 0.63 0.80 0.70 0.62 0.70 0.87 0.63 0.61 0.73 0.70 0.53 0.63 0.67 0.68 0.60 0.70 0.75 0.72 0.67 0.52 0.68 0.91 0.91 1.00    

34 0.65 0.65 0.55 0.82 0.63 0.65 0.67 0.69 0.72 0.77 0.62 0.63 0.65 0.59 0.60 0.57 0.55 0.71 0.68 0.74 0.80 0.65 0.71 0.73 0.63 0.68 0.60 0.78 0.52 0.86 0.62 0.67 0.63 1.00   

35 0.82 0.82 0.54 0.56 0.71 0.72 0.79 0.56 0.50 0.60 0.74 0.76 0.72 0.67 0.77 0.65 0.64 0.78 0.92 0.62 0.73 0.89 0.73 0.75 0.80 0.75 0.85 0.80 0.40 0.65 0.70 0.70 0.67 0.70 1.00  

36 0.62 0.62 0.50 0.68 0.54 0.51 0.68 0.71 0.63 0.63 0.68 0.59 0.71 0.70 0.62 0.63 0.51 0.73 0.70 0.65 0.77 0.67 0.68 0.70 0.50 0.60 0.52 0.71 0.53 0.73 0.63 0.68 0.65 0.73 0.62 1.00 

P
hân tích đa dạng di truyền của đậu tư

ơng bằng chỉ thị SS
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S¬ ®å h×nh c©y x©y dùng b»ng ch−¬ng 
tr×nh UPGMA dùa vμo hÖ sè Jaccard (H×nh 1), 
chia 34/36 mÉu gièng (trõ TuÇn Gi¸o vμ 
K9133 d¹ng 1) thμnh  2 nhãm chÝnh. Nhãm 
1 ®−îc ph©n thμnh hai nhãm phô. Nhãm 
phô thø nhÊt gåm 17 mÉu gièng: DT84, 
K6844, G82, 4923, §Ëu Miªn, Minh T©n, 
D140, §Ëu Phó Yªn GL1, §H4, §VN10, 
Phó B×nh, H-666-1, 4924, Taiwan1, Ba BÓ, 
S¬n La, vμ §Ëu Bont. Nhãm phô thø 2 gåm 
9 mÉu gièng: §T2000, B¾c Ng©m, §Ëu 
tr¾ng ThuËn Ch©u, AU6, 6666, DT99, 
D907, AK06 vμ Th¸i Giao. 

Nhãm 2 còng gåm hai nhãm phô. Nhãm 
phô thø nhÊt gåm 7 mÉu gièng: NO-515526, 
Phong Niªn, Polga, 4988, Palga, 4981 vμ 
Thanh Tiªn. Nhãm phô thø hai chØ cã duy 
nhÊt mÉu gièng §Ëu Mü. 

4. KÕT LUËN 
Víi 10 chØ thÞ ph©n tö SSR ®· ph¸t hiÖn 

39 allen ë 36 mÉu gièng ®Ëu t−¬ng víi hÖ sè 
t−¬ng ®ång di truyÒn tõ 0,38 ®Õn 0,95. Trong 
5 chØ thÞ SSR: Satt245, Satt309, Satt373, 
Satt521 vμ Satt556 cã kh¶ n¨ng ph©n biÖt 
tÝnh ®a h×nh cña c¸c mÉu gièng ®Ëu t−¬ng 
nghiªn cøu kh¸ râ rÖt. VÒ tæng thÓ, chØ thÞ 
ph©n tö SSR sö dông ®· ph¸t hiÖn tÝnh ®a 
h×nh vμ biÓu thÞ kh¶ n¨ng ph©n lo¹i c¸c mÉu 
gièng ®Ëu t−¬ng. Th«ng tin ph¸t hiÖn trong 
nghiªn cøu nμy cã thÓ sö dông cho c«ng t¸c 
chän t¹o gièng ®Ëu t−¬ng.  

C¶m ¬n 

C¸c t¸c gi¶ c¶m ¬n Trung t©m Tμi 
nguyªn Di truyÒn thùc vËt, ViÖn Khoa häc 
N«ng nghiÖp ViÖt Nam vμ TS. Vò §×nh 
ChÝnh, Bé m«n C©y c«ng nghiÖp, Tr−êng §¹i 
häc N«ng nghiÖp Hμ Néi ®· cung cÊp nguån 
gièng ®Ëu t−¬ng cho nghiªn cøu nμy.  
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