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TOM TAT

Muc tiéu ctia nghién ctru ndy nham xéac dinh sy luu hanh va dong nhidm cta cic mam bénh quan
trong ¢ heo nai co biéu hién rdi loan sinh san. Mau duoc thu thap trén heo nai, thai say (thai kho,
thai chét luu) va heo con yéu tir 9 trai dugc khao sat. B6n mam bénh bao gdm Mycoplasma suis (M.
suis), porcine circovirus type 3 (PCV3), porcine circovirus type 2 (PCV2) va porcine reproductive
and respiratory syndrome virus (PRRSV) di dwoc phat hién & cac ca réi loan sinh san véi ty 16 khac
nhau (P<0,01), chi yéu ¢ dang déng nhiém. Trong d6, M. suis va PCV3 14 hai mam bénh c6 ty 1¢ luu
hanh cao nhat 1an luot 1a 100% va 55,56% theo trai; va 85,65% va 39,35% theo cé thé heo néi khao
sat. M. suis va PCV3 hién dién ¢ ca mau heo nai, thai say va heo con yéu, trong d6 pho bién nhét &
heo con yéu va thai chét luu. Tuong tu, déng nhiém M. suis va PCV3 duoc phat hién & mo cuia heo
con yéu chiém ty 18 cao nhat (64,0%), tiép theo la mau heo nai (32, 09%), thai chét luu (19,35%) va
cubi cung 1a thai kho (15,38%); P<0,001. Cac mam bénh virus gy rdi loan sinh san khac nhu ASFV,
CSFV PPV va PRV khong phat hién thiy trong nghién ciru nay. Nghién ctru di xac dinh duogc cac
mam bénh hién dién & cic ca rdi loan sinh san trén heo nai.

Tur khoa: Déng nhiém, mam bénh quan trong, rdi loan sinh san, heo.

Co-infection of important pathogens in reproductive
disorders cases in sow farms

Do Tien Duy, Ngo Thi Ngoc Tram, Do Thi Thuy Dung,
Dang Hoang Kim, Nguyen Minh Nam, Nguyen Thi Thu Nam, Nguyen Tat Toan

SUMMARY

The objective of this study was to determine the co-infection of the important pathogens in
reproductive disorder cases in the sow farms. The samples were collected from the sows, fetuses
(mummified, stillborn) and the weak-born piglets from 9 farms. Four pathogens, such as: Mycoplasma
suis (M. suis), porcine circovirus type 3 (PCV3), porcine circovirus type 2 (PCV2) and porcine
reproductive and respiratory syndrome virus (PRRSV) were detected in the reproductive disorder
cases (P<0.01), mainly in the co-infection. Among them, M. suis and PCV3 were the two pathogens
detected in sows with the highest infection rates of 100% and 55.56% by farms, 85.65% and 39.35%
by samples, respectively. M. suis and PCV3 were present in the blood of sows, fetuses (mummified,
stillborn) and weak-born piglets, of which the most common were in the weak-born piglets and
stillborn. Similarly, co-infection of M. suis and PCV3 was detected in the tissues of weak-born piglets
with the highest proportion (64.0%), followed by the blood of sows (32.09%), stillborn (19.35%) and
mummified (15.38%), P<0.001. Other reproductive disorder viral pathogens, such as: ASFV, CSFV,
PPV, and PRV were not found in this study. This study identified the important pathogens presenting
in the reproductive disorder cases of in the sow farms.

Keywords: Co-infection, important pathogens, reproductive disorders, pigs.
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I. PAT VAN PE

Réi loan sinh san (RLSS) & heo nai 1a mét yéu
t6 quan trong lam ting chi phi chan nuéi, dic biét
la ¢ nhitng khu vuc chan nu6i tap trung cung voi
cac trai heo 16n mat do cao. Cung voi sy phat trién
quy md 16n va chuyén sau ctia chan nuoi heo hién
dai, tinh trang nhim ghép nhiéu mam bénh ngay
cang tré nén phd bién trong chin nuéi heo (Cao va
ctv, 2005; Arce va ctv, 2009). Hoi chiing RLSS co
thé do nguyén nhén truyén nhiém va khong truyén
nhiém, 1am anh huong tryc tiép khong chi dén
ning suat trén heo nai ma con dén cac chi tiéu chat
luong heo con gidng va sirc khoe ctia heo con dén
xuét thit. RLSS & dan heo anh huong déng ké dén
loi nhuan chin nuéi, do d6 giam thiéu tac dong
ma chiing gay ra 1a viéc quan trong (Martinez
va ctv, 2008; de Jong va ctv, 2013; Knox va ctv,
2014). RLSS biéu hién theo nhiéu 1am sang khac
nhau bao gdm giam ty 18 thu thai, s6 heo so sinh
thép, thai kho, thai luu, say thai, d¢ non, heo con
sinh ra yéu,... Trong c4c bénh do virus gy ra,
PRRSV, CSFV, PCV2, PRV, PPV va virus viém
nio Nhat Ban (JEV) 14 nhimg mim bénh chinh
gay 10i loan sinh san & heo va gy thiét hai kinh
té 16n cho nganh chin nudi heo (Chamberlain va
ctv, 1988; Zeng va ctv, 2014). Trong do, nam loai
virus (PRV, PPV, PCV2, PRRSV va CSFV) co
thé gay ton thuong hé thong mién dich ciia heo
0 cac muc do khac nhau va 1am giam kha nang
mién dich (Chen va ctv, 2010), khién heo nhiém
dé& cam nhiém thir cip v6i cic mam bénh khac.
Ngoai ra, mot s6 mam bénh virus méi dugc ghi
nhan & cac ca bénh rdi loan sinh san bt thuong
tai cac nudc chan nudi heo phat trién nhu PCV3,
Atypical porcine pestivirus (APPV) (Chen va ctv,
2017) va Encephalomyocarditis virus (EMCV)
(Phan va ctv, 2016).

Theo cac cong bd khoa hoc gin ddy, PCV3
duoc cho la lién quan dén hoi chting RLSS trén heo
(Chen va ctv, 2017; Faccini va ctv, 2017). PCV3 da
duoc tim thy trong céc co quan sinh san nhu budng
trimg, dng dan trimg, simg tir cung va hach bach
huyét & budng trimg ctia heo néi sy thai trong giai
doan dau cua thai ky (Sirisereewan va ctv, 2022).
Dbang chu y, cac bao cao trong nudc ghi nhan su

hién dién cua PCV3 trén heo nai, thai kho, thai say
trong cac ca bénh RLSS, heo sau cai sita va ty 1&
nhiém PCV3 c6 xu hudng gia ting trong dan heo
(Trinh va ctv, 2020). Cac truong hop dong nhiém
PCV3 va nhiéu mam bénh & heo di duge béo cdo
pho bién trén thyc dia. Nghién ctru gan day bao cao
rang dong nhidém PCV3 va cic mam bénh khac nhur
PCV2, PRRSV, PPV, PEDV va CSFV anh huong
vé mit kinh t& (Kroeger va ctv, 2022). Mycoplasma
suis (M. suis) dugc phat hién 1an dau tién vao ndm
1932 tai My (Doyle va ctv, 1932), va su hi¢én dién
M. suis dugc ghi nhan trén hau hét cac qudc gia trén
thé giéi (Thongmeesee va ctv, 2022). M. suis, trudc
day goi 1a Eperythrozoon suis 13 loai vi khudn gay
bénh thiéu méau truyén nhidm 6 heo (Hoelzle va ctv,
2014). Hau qua ctia viéc nhiém M. suis co thé rat
dang ké, ddc biét ddi v6i dan heo giéng trong giai
doan dé (Biondo va ctv, 2009; Strait va ctv, 2012;
Hoelzle va ctv, 2014; Stadler va ctv, 2014; Stadler
va ctv, 2019). Tuy nhién, & Viét Nam hién nay nhiéu
trai méc RLSS bt thuong nhung nguyén nhan
chua duoc khao sat day du. Chinh vi thé, muc tiéu
ctia nghién ctru nay nham xac dinh sy luu hanh ciia
cac mam bénh quan trong trén heo nai sinh san ¢6
biéu hién RLSS.

II. VAT LIEU VA PHUONG PHAP
2.1. Thu thap va xir Iy miu

Téng s6 216 mau duoc thu thap tir 9 trai khao
sat c6 dau hiéu 1am sang RLSS. Cac trang trai dugc
dua vao nghién ciru nay khi co xuét hién cac ca
bénh lam sang RLSS dya theo biéu hién sdy thai,
thai kho, thai chét Iwu, heo con so sinh yéu va nai
viém da. Cac ddu hiéu 1am sang duoc ghi nhan theo
s0 nai ¢ biéu hién 1am sang trén tong dan nai sinh
san hién dién trong trai. Heo nai ¢ cac trai khao sat
da duoc tiém vacxin phong bénh PRRSV, CSFYV,
PPV, PRV, FMDV, PCV2. Mau mau khang dong
duoc lfiy trén heo nai, va mau mé cac co quan noi
tang ctia thai kho, thai chét Iuu va heo con yéu (néu
cd) bao gém: phéi, tim, gan, lach, than, hach. Toan
bd mau thu thap duoc bao quan lanh va van chuyén
vé Phong thi nghiém nghién ctru cua Khoa Chin
nudi Thu y, Truong dai hoc Nong Lam TP. HCM
dé thuc hién cac xét nghiém.
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2.2. Tach chiét DNA/RNA

Mau mé duoc nghién nat va xur 1y véi dung
dich PBS 1X, thu dugc huyén dich 10%, ly
tam huyén dich thu phan dich ndi. Mau méu
khang dong st dung truc tiép dé tach chiét
DNA/RNA. Quy trinh tich chiét DNA/
RNA dugc thuc hién theo hudng dan cua bo
kit thuong mai (GeneJET Genomic DNA/
RNA Purification cua Thermo Scientific,
Lithuania). San phdm RNA sau khi tach chiét
s& chuyén sang cDNA theo quy trinh bg kit
RevertAid First Strand cDNA Synthesis
(Thermo Scientific, Lithuania) cho cac phan
ung RT-PCR.

2.3. Céc k§ thuat PCR/RT-PCR

Cac ky thuat chan doan sinh hoc phén tir
PCR/RT-PCR dugc st dung trong nghién

cuu nay. Phuong phéap realtime-PCR duya
trén p72 duoc st dung dé phat hi¢n ASFV va
phuong phap PCR dung dé xac dinh PCV2,
PCV3, PRV, PPV va M. suis. Ddi véi PRRSV
va CSFV st dung k¥ thuat RT-PCR. Cac cédp
mdi dic hiéu, thanh phan phan tng va chu
trinh luan nhiét dugc tham khao dua trén cac
nghién ctru trude day (bang 1).

San pham PCR (3 ml) duoc tron voi thude
nhuoém DNA Gel-Red DNA stain (Merck,
Ptic) va sau d6 dugce phan tich bang dién di
trong gel agarose 1,5% trong dung dich dém
Tris-borate-EDTA (TBE) 1X. Thang DNA
100bp (HyperLadder™ 100bp, Meridian,
Bioline, Anh) dugc st dung 1am chét danh
dau trong luong phan tir dé uéc tinh kich
thudc cua cac san pham PCR.

Bang 1. Théng tin cac cap méi st dung trong nghién ctru

N 2. . . s o Kich thwéc x
Tén moi Trinh tw nucleotide (5’-3’) san pham (bp) Nguon
F: CTGCTCATGGTATCAATCTTATCG-A o
ASFV  R: GATACCACAAGATC(AG)GCCGT 250 K"(‘go‘gz;z“’
FAM: 5-CCACGGGAGGAATACCAACCCAGTG-3-TAMRA
ORF5-F: GGCAATGTGTCAGGCATC
PRRSV 826 Do va ctv (2016)
ORF5-R: CTGGAGCCGTGCTATCAT
F: AGRCCAGACTGGTGGCCNTAYGA i 5
CSFV 671 Lowings va ctv
R: TTYACCACT TCT GTTCTCA (1996)
F: ATGACGTATCCAAGGAGGCG Dinh va ctv
PCV2 702
R: TTAAGGGTTAAGTGGGGGGTC (2021)
PRV F: GGGGTTGGACAGGAAGGACACCA 198
R: AACCAGCTGCACGCGCTCAA .
Xu va ctv (2012)
- F: AGTTAGAATAGGATGCGAGGAA 265
R: AGAGTCTGTTGGTGTATTTATTGG
F: TTC CGG GAC ATAAAT GCT 5
PCV3 267 Chen va ctv
R: GGG CAC ACA GCC ATA GAT (2017)
~ F: GCATTGCCCAGTCCCCAAGGA Hoelzle va ctv
M. suis 782

R: TGCGGGGAGTACGTGGGAAGG

(2003)

2.4. Xir Iy s6 ligu

Céc két qua ty 1¢ nhiém mam bénh dugc
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III. KET QUA VA THAO LUAN

3.1. T§ 1¢ nhiém chung cic mam bénh trong

Téng s6 9 trai heo sinh san mac RLSS duogc
khao sat, ty 1& biéu hién 1am sang khac nhau

khao sat dugc mo ta ¢ bang 2.
Bang 2. Ty lé (%) dau hiéu 1am sang xuét hién & trai mac RLSS
£ paara . Két qua xét nghiém
T Té(nb?égén % dau hiéu Ia.m sang (i’tl'@l RLS? (RT-PCR/PCR)
saythai o Mot N&mosuis  Pcvs  Povz  PRRsV

A 2.400 2,00 5,00 10,0 0,00 + + - -
B 2.339 0,00 8,00 17,0 0,00 + - - -
C 230 0,00 0,80 1,50 0,00 + + - -
D 2.400 0,00 3,13 6,81 0,00 + - - +
E 2.400 0,00 8,29 17,50 22 + + + -
F 596 0,00 2,54 5,04 0,00 + - - +
G 4.234 1,70 2,60 4,30 0,00 + + + -
H 1.350 0,00 5,40 9,50 0,00 + - - +
| 2.269 0,00 26,57 22,31 0,00 + + - -

T6ng 18.218 0,41 6,50 13,50 2,44 9/9 5/9 2/9 3/9

Hinh 1. Hinh énh san pham PCR dwong tinh PCV3 ¢6 kich thwéc 267bp va san pham
PCR dwong tinh M. suis c6 kich thwdc ~782bp

Giéng 1, 7: Thang chuan 100bp; giéng 2, 8: doi chitng am lan lwot ciia PCV3 va M. suis; giéng 6,
12: doi chitng dwong lan lwot ciia PCV3 va M. suis; giéng 3-5, 9-11: cdc mau xét nghiém.

Két qua xét nghiém mam bénh cho thiy tit

ca cac trai RLSS déu duong tinh M. suis. Trong

do, 1 trai phat hién duy nhét M. suis, va cac trai

con lai nhiém ghép voi cac mam bénh khac nhu
PCV3, PCV2 va PRRSV.

M. suis c6 ty 1& trai nhiém cao nhat
100% (9/9), tiép dén 1a PCV3 voi 5/9 trai
(55,56%), va theo sau la PRRSV va PCV2
v6i ty 18 1an luot 33,33% (3/9) va 22,22%
(2/9). Khong phat hién sy hién dién ASFV,
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PPV, PRV va CSFV. Ty 18 nhiém theo c4 thé
cao nhat voi M. suis voi 85,65% (185/216),
ké dén 1a PCV3 12 39,35% (85/216) va PCV2
12 5,09% (11/216). PRRS chiém ty 1é nhidm
thap 3,24% (7/216). Su khac biét vé ty 1&
nhiém cta cdc mam bénh theo trai va theo
cé thé c6 y nghia thong ké tuong tng véi
P<0,01 va P<0,001 (hinh 2).

—
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W Theo trai
B Theo ca thé

—_
o
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)
=}
L

Ty 1& (%) nhiém chung

M. suis PCV3 PRRS PCV2
Mam bénh phdt hién

Hinh 2. Ty 1é (%) nhiém chung cdc mam
bénh RLSS theo trai va theo cd thé

Dit liéu vé sy luu hanh cia M. suis rat it
va su luu hanh M. suis ¢6 thé chua duge quan
tam ddy du hién nay. Ty 18 nhiém M. suis tin
suit cao ¢ cac trai RLSS 1a diéu dang luu ¥
trong khao sat nay. Két qua nay tuong dong
v6i nghién ctru gan day, ty 1& duong tinh M.
suis trén mau mdu nai dao dong tir 5-95%
va dugc phat hién trén tat ca 10 trai khao sat
(Brissonnier va ctv, 2020). Mot nghién cuu
khac cua Stalder va ctv (2019) cho thiy & mirc
d6 trai c6 dén 76,2% trai c6 it nhit mot mau

nai nhiém M. suis va 40,7% trai nhiém tai mot
khao sat ¢ Brazil (Bordin va ctv, 2021). Trong
nghién ctru nay, két qua tim thay sy hién dién
PCV3 véi ty 1€ khé cao (39,35%) va cao hon
ty 1¢ phat hién PCV2 va PRRSV. Méc du chua
thé ching minh PCV3 13 cin nguyén gy rdi
loan sinh san & cac trai heo ¢6 sy hién dién
cua chung, boi vi ngoai ching con c6 mot ty 1€
dang ké mam bénh khac c6 thé gay ra réi loan
sinh san (Stadler va ctv, 2019; Brissonnier va
ctv, 2020; Bordin va ctv, 2021). Két qua trong
c4c nghién ctru hién tai cung cap thém dir lidu
khoa hoc vé kha ning ctia PCV3 gay ra cic van
dé vé& sinh san, nhu duoc dé xuit ¢ nghién clru
khac (Arruda va ctv, 2019; Mora-Diaz va ctv,
2020; Temeeyasen va ctv, 2021). Viéc khong
phat hi¢n CSFV, PPV, PRV trong nghién ctru
nay c6 thé dugc giai thich bang viéc st dung
rong rai vacxin c¢6 hiéu qua phong bénh.

3.2. Ty 1 nhiém don va dong nhiém theo 1am
sang cac mam bénh

O mirc do trai, 8/9 trai c6 sy nhiém ghép
M. suis voi cac mam bénh khac. PCV3 va
PRRS hién dién dong thoi voi M. suis lan
luot 3/9 (33,33%) va 3/9 (33,33%) theo trai.
Trong khao sat nay, nhiém ghép 3 mam bénh
PCV3, PCV2 va M. suis dugc phat hién 2/9
(22,22%) trai. Ty 18 nhiém don mam bénh
theo ca thé voi 99/216 (45,83%) duong tinh
M. suis, ké dén 1a PCV3 12/216 (5,56%) va
khong c6 su hién dién don 1€ mam bénh nao
khac (bang 3).

Bang 3. Ty |é nhiém don va déng nhiém cac mam bénh theo trai va theo ca thé

. Trai (N=9) Ca thé (N=216)
Mam bénh - p
Mau dwong Ty 1& (%) Mau dwong Ty 1& (%)
M. suis 1 1,11 99 45,83
PCV3 0 0,00 12 5,56
PCV3 + M. suis 3 33,33 69 31,94
M. suis + PRRSV 3 33,33 7 3,24
M. suis + PCV2 0 0,00 7 3,24
PCV2 + PCV3 0 0,00 1 0,46
M. suis + PCV3 + PCV2 2 22,22 3 1,39
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Trai nhiém 2 mam bénh c6 ty 1¢ cao nhét
(33,33%; 3/9) va trong d6 ty 1& nhidm ghép
PCV3 va M. suis theo ca thé 1a 31,94% (69/216)
(bang 3), ké dén 1a ddng nhidm M. suis va PCV2
va M. suis v6i PRRSV ty 1& khong dang ké
(<5%). Hai trai trong khao sat nhiém dong thoi
3 mam bénh (PCV3 + PCV2 + M. suis), co ty 1&
nhiém 1,39% (3/216) theo ca thé.

Su déng nhiém PCV3 v6i cdc mam bénh
virus khac ¢ heo da duoc bao cao (Phan va ctv,
2016; Palinski va ctv, 2017; Zhai va ctv, 2017;
Ku va ctv, 2017; Chen va ctv, 2017; Fu va ctv,
2018; Wen va ctv, 2018; Zheng va ctv, 2018).
Ty 1& déng nhiém PCV3 va PCV2 dao dong
tir 1,9% dén 78,3% (Saporiti va ctv, 2021). Ty
1¢ ddng nhiém PRRSV va PCV3 dao dong tir
0,67% dén 61,54% (Kim va ctv, 2018; Chen va
ctv, 2019; Sukmak va ctv, 2019; Zheng va ctv,
2020). Tuy nhién, & nghién ctu chung t6i chi
tim thay su nhiém ghép cao (31,94%) PCV3 va
M. suis. Két qua nghién ctru nay cho thay sy két
hop PCV3 va M. suis c6 vai trd nguyén nhan
chinh gay ra cac ca réi loan sinh san nhu hién
nay. Nhitng két qua nay gop phan mé rong cac
nghién ctiru chuyén siu bénh hoc dé danh gia
vai tro gay bénh thyuc sy cua 2 mam bénh nay o
Viét Nam.

3.3. Ty 1¢ nhiém cAc mam bénh theo doi twong
va loai mau thu thap

Trong cac mam bénh PRRSV, PCV3, PCV2
va M. suis nhi®m tai cac trai khao sat, tn suét
dwong tinh mam bénh theo déi trong mau gdm
mau nai, thai kho, thai chét luu, va mé heo con
yéu ciing duge xac dinh. Ty 1& nhiém don M. suis
trén mau mo heo con yéu, thai chét luu, thai kho
va mau nai 1an luot 1a 54,84%; 47,76%:; 42,31%
va 28% (P>0,05). PCV3 cling dugc phat hién &
mau thai kho 19,23% ké dén 1a mau heo nai (hinh
3). Tan suét nhiém PCV3 va M. suis chiém ty 1
cao 64% (16/25) trén mau md heo con yéu so
v6i mau mau heo nai 32,09% (43/134), thai chét
luu 19,35% (6/31) va sau cung 1a thai kho 4/26
(15,38%) (P<0,001). Ngoai ra, tan suit nhidm
M. suis voi PRRS hodc M. suis voi PCV2 cling
dugc tim thdy nhung véi ty 1& thip lan lugt 1a

2,99% (4/134) va 4,48% (6/134) trén mau mau
heo nai. Tan suit nhidm thap (9,68%) giita M.
suis va PRRS ¢ trong mo thai chét luu. Sy hién
dién ca ba mam bénh (PCV3, PCV2 va M. suis)
chiém ty 1¢ kha thap v6i 8% (2/25) & heo con
yéu, 0,75% (1/134) & heo nai. Sy khac biét vé ty
1¢ nhiém don va ddng nhiém cac mam bénh trén
céc loai mau khac nhau c6 su rat khac biét tuong
ung véi P<0,01 va P<0,001.

Nhiéu nghién ciru d chirng minh sy hién
dién PCV3, PCV2, PRRS va M. suis trén heo
céc lira tudi (Duinhof va ctv, 2011; Stadler va
ctv, 2019; Wang va ctv, 2020; Bordin va ctv,
2021; Yang va ctv, 2022), Trong nghién ctru
nay, chung toi tim thiy su hién dién cac mam
bénh trén cac loai mau & cac di tuong khac
nhau (ndi, thai say, thai kho, chét luu, heo con
yéu) trong trai c6 1am sang RLSS. M6 heo con
yéu, cac loai thai say (thai chét luu, thai kho)
va mau nai déu phat hién PCV3 va M. suis.
Stadler va ctv (2019) ciing bao cdo rang céac
trang trai duong tinh v&i M. suis co ty 1€ thai
chét Iuu trén mdi 6 dé nhiéu hon dang ké so
voi cac trai am tinh. Tuong tu, Brissonnier
va ctv (2020) da quan sat thiy sy gia ting ty
1& thai chét luu & heo nai hau bi duong tinh
voi M. suis. Tuy nhién, sy xuat hién cua thai
kho, thai chét luu va heo con sinh ra yéu ¢
céc trang trai duong tinh v&i M. suis can dugc
giai thich mot cach than trong khi cac yéu t6
lay nhiém ciing xudt hién trong nghién ctru
nay. Két qua cho thiy rang sy nhiém don hoic
nhiém ghép PCV3 va M. suis c6 lién quan dén
rdi loan sinh san & céc trai heo & Viét Nam.
Ngoai ra, nhiém don va nhiém ghép giita cac
mam bénh quan trong nhu PRRSV, PCV2 véi
ty 18 kha thap (<10%) va khong c6 truong hop
nhiém ASFV, CSFV, PPV va PRV. M. suis
dugc phat hién & tat ca céc trang trai va nhiém
ghép PCV3 véi ty 1é cao trén mau mau nai va
mo thai nhung vai trd gy réi loan sinh san
khi nhiém ghép PCV3 va M. suis cho dén nay
chua c6 khao sat nao dé cap dén. Thém vao
do, hién nay chua c6 vacxin phong bénh cho
hai mam bénh nay.
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o cdc ca roi loan sinh san

IV. KET LUAN

Nghién ciru da x4c dinh ty 1¢ cic mam bénh
hién dién ¢ cac ca RLSS trén heo glong theo thir
tu giam dan & mic do trai va mau gom M. suis
(100% va 85,65%), PCV3 (55,56% va 39,35%),
PRRSV (33,33% va 3,24%) vaPCV2 (22,22% va
5,09%). Su luu hanh ctia cac mam bénh chi yéu
& dang dong nhiém, véi to hop nhiém ghép giira
PCV3 + M. suis chiém ty 1& cao nhét (31,94%).
Cac mam bénh cha yéu duoc phat hién tai mo
ctia heo con yéu, tiép theo 1a mau heo nai, thai
chét luu va cudi cing 1 thai kho.

Loi cam on: Dé tai duoc thuc hién béi sy tai
tro kinh phi cua B¢ Gidao duc va Pao tao, co ma
$6 B2023 —NLS — 04. Nhom tdc gid chdn thanh
cam on B¢ Gidao duc va Pao tao, Truong dai
hoc Nong Lam TP. HCM, Khoa Chan nudéi Thu
yva cdc hé thong trang trai chan nudi heo da ho
tro thuc hién nghién cuu nay.
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