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GPV� và�MDPV� là� nguyên� nhân� gây� bệnh�
đường� tiêu� hóa� cấp� tính� hay� còn� gọi� là� bệnh�
Derzsy’s.�Bệnh�có�tính�chất�lây�lan,�tỷ�lệ�nhiễm�
và�tỷ�lệ�chết�cao�ở�ngan,�ngỗng�dưới�3�tuần�tuổi�
(Derzsy�và�cs.,�1970;�Chang�và�cs.,�2000).�Bệnh�
Derzsy’s�xuất�hiện�từ�những�năm�1960�ở�châu�
Âu� và� nhiều� nước� ở� châu�Á� � (Glávits� và� cs.,�
2005;�Grzegorz�và�cs.,�2009).�Ngan,�ngỗng�con�
dưới�3�tuần�tuổi�rất�mẫn�cảm�với�bệnh,�biểu�hiện�
đặc�trưng�là�giảm�ăn,�tiêu�chảy�phân�trắng,�phân��
xanh�và�nhầy,�bại�chân,�uống�nhiều�nước,�suy�
nhược�và�chết�với�tỷ�lệ�lên�đến�80-100%�trong�
vòng�vài�ngày�(2-5�ngày)�sau�khi�xuất�hiện�triệu�
chứng.�Ngan,� ngỗng� độ� tuổi� lớn� hơn� thì� tỷ� lệ�
chết�thấp,�chậm�phát�triển,�liệt�chân,�rụng�lông.

Ở�nước�ta,�bệnh�được�ghi�nhận� lần�đầu�tiên�
trên�đàn�ngỗng�thuộc�huyện�Gia�Lâm�và�được�gọi�
là�bệnh�dịch�tả�ngỗng�(Nguyễn�Văn�Hanh,�1966-
1967).�Sau�đó,�bệnh�có�thể�là�nguyên�nhân�gây�
chết�với�tỷ�lệ�90�–�100%�ở�ngan�Pháp�nhập�nội�tại�
Hà�Nội,�Quảng�Ninh,�Nam�Định,�Thái�Bình…�từ�
năm�1998�–�2001�(Tô�Long�Thành,�2005).�

GPV�gây�bệnh�Derzsy’s�ở�cả�ngan�và�ngỗng,�
trong� khi� đó� MDPV� chỉ� gây� bệnh� ở� ngan�
(Derzsy�và�cs.,�1970;�Chang�và�cs.,�2000).�Trình�
tự�bộ�gen�của�GPV�và�MDPV�giống�nhau�từ�77�
đến�85%.

Parvovirus� còn� là� nguyên� nhân� của� hội�
chứng�ngắn�mỏ�và�còi�cọc�-�SBDS�(short�beak�
and�dwar¿sm�syndrome)�ở�vịt.�Virus�gây�bệnh�là�
một�dòng�mới�của�GPV-�novel�goose�parvovirus�
(N-GPV),�có�tương�đồng�từ�92�đến�97�%�về�di�
truyền�với�GPV�(Palya�và�cs.,�2009;�Wan�và�cs.,�
2019;�Bian�và�cs.,�2019).�Hội�chứng�ngắn�mỏ�và�
còi�cọc�(SBDS)�ở�vịt�do�parvovirus�được�phát�
hiện�đầu�tiên�ở�đàn�vịt�lai�ngan�tại�Pháp�vào�năm�
1971,�sau�đó�được�ghi�nhận�tại�Đài�Loan�năm�
1990,� Ba� Lan� năm� 1995,� Hungary� năm� 2009�
(Lu�và�cs.,�1993;�Palya�và�cs.,� �2009,�Wan�và�
cs.,�2019).�Từ�năm�2015,�SBDS�là�bệnh�mới�nổi�
gây�thiệt�hại�nghiêm�trọng�cho�ngành�chăn�nuôi�
vịt�tại�Trung�Quốc�(Chen�và�cs.,�2015;�Wan�và�
cs.,�2019).

N-GPV�có�thể�là�một�nhánh�của�GPV,�có�khả�

năng�gây�bệnh�ở�hầu�hết�các�loài�thủy�cầm�nuôi,��
trong� khi� đó�GPV� cổ� điển� gây� bệnh�Derzsy’s�
phổ�biến�ở�ngan�và�ngỗng�(Xiao�và�cs.,�2017;�
Ning�Xiao�và�cs.,�2017;�Li�và�cs.,�2017).�

Ở�nước� ta�những�năm�gần�đây,�vịt� có� triệu�
chứng�rụt�mỏ�xảy�ra�chủ�yếu�trên�đàn�vịt�ở�các�
tỉnh� phía�Nam� (Lê�Văn�Năm,� 2019).�Từ� năm�
2019,�bệnh�này�xuất�hiện�trên�vịt�tại�một�số�tỉnh�
miền�Bắc�như�Thái�Nguyên,�Hải�Dương,�Hưng�
Yên,�Hà�Nội�gây�thiệt�hại�lớn�trên�đàn�vịt.

Để�phục�vụ�cho�công�tác�chẩn�đoán�và�phòng�
chống�bệnh,Trung�tâm�Chẩn�đoán�thú�y�Trung�
ương�(Cục�Thú�y)�đã�tiến�hành�nghiên�cứu�ứng�
dụng�kỹ�thuật�PCR�để�khảo�sát�xác�định�nguyên�
nhân�gây�bệnh�Derzsy’s�và��hội�chứng�ngắn�mỏ�
và�còi�cọc�-�SBDS�ở�thuỷ�cầm�tại�một�số�tỉnh�ở�
miền�Bắc�nước�ta.�

II.�NỘI�DUNG,�NGUYÊN�LIỆU�VÀ�
PHƯƠNG�PHÁP�NGHIÊN�CỨU
2.1.�Nội�dung�nghiên�cứu

-�Khảo�sát�đặc�điểm�về�dịch�tễ,�triệu�chứng�
lâm�sàng,�bệnh�tích�đại�thể�

-�Phát�hiện�parvovirus�gây�bệnh�Derzsy’s�và�
hội�chứng�SBDS�bằng�phương��pháp�PCR.�

2.2.�Nguyên�liệu

-��Mẫu�bệnh�phẩm

Mẫu� bệnh� phẩm� là� gan,� lách,� tim� lấy� từ�
những�thuỷ�cầm�có�triệu�chứng�điển�hình,�nghi�
mắc�bệnh�Derzsy’s�và�hội�chứng�SBDS�thu�thập�
tại�các�tỉnh�Hải�Dương,�Hưng�Yên�và�Hà�Nội.�

-�Kit�tách�chiết�DNA�và�kit�nhân�gen

Sử� dụng� bộ� kit� tách� chiết� DNA:� QIAamp�
DNA�Mini�Kit� (Cat.�No.�51306),�kit�nhân�gen�
Dream� Taq� PCR� Master� Mix� (2X)� (Thermo�
Fisher�Scienti¿c,�Cat.�No.�K1071).

-�Địa�điểm�nghiên�cứu:�Trung�tâm�Chẩn�đoán�
Thú�y�Trung�ương�–�Cục�Thú�y.

2.3.�Phương�pháp�nghiên�cứu�

-� Thu� thập� thông� tin� tình� hình� bệnh,� triệu�
chứng� lâm� sàng� từ� thực� địa� và� từ� các� cán� bộ�
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quản�lý�chăn�nuôi,�thú�y.�

-� Phương�pháp�mổ�khám:� theo�Tiêu� chuẩn�
quốc� gia� TCVN� 8402:2010,� Bệnh� động� vật� –�
Qui�trình�mổ�khám

-��Phương�pháp�PCR�phát�hiện�DNA�virus:�

+�Xử�lý�mẫu�bệnh�phẩm�và�tách�chiết�DNA

Mẫu�được�nghiền�nhuyễn�bằng�máy�nghiền�
mẫu� � BeadBug™� 6� (Benchmark)� trong� dung�
dịch� muối� đệm� PBS� (Phosphate� Buffered�

Saline),�tạo�thành�huyễn�dịch�10%.�

Sử� dụng� bộ� kit� tách� chiết� DNA� QIAamp�
DNA�Mini� Kit� (Cat.� No.� 51306)� và� làm� theo�
hướng�dẫn�của�nhà�sản�xuất.�

+�Phản�ứng�PCR�

Sử� dụng� phương� pháp� PCR� thông� thường�
với� các� cặp� mồi� khuếch� đại� đoạn� gen� đích�
thuộc�gen�VP1�và�NS�để�phát�hiện�DNA�của�
GPV�và�MDPV�(bảng�1).

Bảng�1.�Trình�tự�các�cặp�mồi�dùng�trong�phản�ứng�PCR

Tên�mồi Trình�tự�nucleotide�(5`-3`) Kích�thưӟc�
sản�phẩm

Tài�liệu�
tham�khảo Chu�trình�nhiệt

*��3� 5′-�GAGGTAGACAGCAACAGAAA-3′
343�bp

Lin�và�cs.,�
2019

���oC�trong�2�
phút;
35�chu�kỳ�của:�
��oC�trong��30�
giây,�55oC�trong��
30�giây,�72oC�
trong�1�phút;
72oC�trong�10�
phút

G5-P2 5′-�GCTCGTCCGTGACCATA-3′
M3-P1 �5’�TAATGGTGGCAGGAATGCACAGTTC-3′

331�bp
M3-P2 �5′-�TGTTACCATGATGTCTGAAAT-3′�
GPV-F1 5′-�TTTGGCHGCCCCTTTACCTGATCC-3'

549�bp
Wan�và�cs.,�

2018MDPV-�F1 �5′-GATGAATGCTGTAGTGCAGGAGGA-3′
MGPV-R �5′-�ATTTTTCCCTCCTCCCACCA-3′

Phương� pháp� PCR� của�Lin� và� cs.� (2019):�
Sử�dụng�cặp�mồi�đặc�hiệu�khuếch�đại�đoạn�gen�
đích�thuộc�gen�VP1�để�phát�hiện�GPV�là�G5-
P1� và�G5-P2,� phát� hiện�MDPV� là�M3-P1� và�
M3-P2.�

Phương�pháp�PCR� của�Wan�và� cs.� (2018):�
Sử�dụng�các�cặp�đặc�hiệu�mồi�khuếch�đại�đoạn�
gen�đích�thuộc�gen�NS�để�phát�hiện�chủng�GPV�
là� GPV-F1và� MGPV-R,� phát� hiện� MDPV� là�
MDPV-F1�và�MGPV-R.�

-� Phương� pháp� giải� mã� và� phân� tích�
trình� tự� gen:� sản� phẩm� cùng� các� cặp�mồi�
được� gửi� đến� Phòng� phân� tích� hệ� gen,�
Viện� nghiên� cứu� hệ� gen� (Viện� Hàn� lâm�
khoa� học� công� nghệ�Việt�Nam).�Trình� tự�
gen� được� đọc,� phân� tích� bằng� phần�mềm�
Bioedit…�và�tìm�kiếm�trình�tự�tương�đồng�
từ� GenBank� (https://blast.ncbi.nlm.nih.
gov/Blast.cg).

III.�KẾT�QUẢ�VÀ�THẢO�LUẬN�
3.1.�Phát� hiện�parvovirus� ở� vịt� bằng� phương�
pháp�PCR�

Từ�cuối�năm�2018,�các�ổ�dịch�với�triệu�chứng�
tương�tự�hội�chứng�SBDS�đã�rải�rác�xuất�hiện�
trên�vịt�tại�2�tỉnh�Hải�Dương�và�Hưng�Yên.�Năm�
2019,�do�tác�động�của�bệnh�dịch�tả�lợn�châu�Phi,�
người�chăn�nuôi�vịt�trong�tỉnh�có�xu�hướng�tăng�
đàn�và�bệnh�xảy�ra�nhiều�hơn�ở�cả�vịt�nuôi�sàn�
và�vịt�chạy�đồng.�

Bệnh�thường�xuất�hiện�ở�vịt�từ�1�tuần�đến�1�
tháng�tuổi,�tỷ�lệ�mắc�từ�20�-�50%,�tỷ�lệ�chết�từ�
15�-�30%.�Vịt�nuôi�trên�sàn�có�mức�độ�lây�lan�
và�tỷ�lệ�mắc�bệnh�cao�hơn�vịt�nuôi�thả��đồng.�Tỷ�
lệ��chết�không�cao�nhưng�vịt�mắc�bệnh�còi�cọc,�
giảm�phát�triển.�

Triệu�chứng�đặc�trưng:�mỏ�ngắn,�lưỡi�nhô�
ra� khỏi� mỏ,� có� thể� vắt� chéo� sang�một� bên,�
đầu�lưỡi�có�khi�bị�tổn�thương�thành�sẹo�(hình�
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1�A�và�B);� vịt� còi� cọc,� lông�xơ�xác� (hình�1�
B,�C,�D);��tiêu�chảy,��giảm�ăn�di�chuyển�khó�
khăn.

Bệnh� tích:�Một� số� con� xuất� huyết� bao� tim�
(hình�1F)�và�xuất�huyết�cơ�đùi;�ruột�xung�huyết�
(hình�1E).

Hình�1.�Một�số�hình�ảnh�về�triệu�chứng�và�bệnh�tích�của�vịt�nghi�mắc�bệnh�do�parvovirus

Những�đặc�điểm�dịch�tễ�và�triệu�chứng�lâm�
sàng�ở�những�đàn�vịt� tại�2�tỉnh�Hải�Dương�và�
Hưng�Yên� tương� tự� như�mô� tả� từ� các� ổ� dịch�
SBDS�trước�đây�của�một�số�tác�giả�(Lu�và�cs.,�
1993;�Palya�và�cs.,�2009)�và�đặc�biệt�gần�đây�là�
những�ổ�dịch�trên�vịt�anh�đào�và�vịt�Bắc�Kinh�tại�
một�số�tỉnh�ở�Trung�Quốc�(Chen�và�cs.,�2015;�
Chen�và�cs.,�2016;�Li�và�cs.,�2018).�

Chúng� tôi� lấy�mẫu�bệnh�phẩm�của�5�vịt� từ�
2� đàn� có� triệu� chứng� nghi�mắc�SBDS� tại�Hải�
Dương�và�mẫu�bệnh�phẩm�của�3� vịt� từ� 1� đàn�
nuôi� thả�đồng� tại�Hưng�Yên,� sử�dụng�phương�
pháp�PCR�với�các�cặp�mồi�đặc�hiệu�để�phát�hiện�
sự�có�mặt�của�parvovirus�gây�hội�chứng�SBDS�
trong�các�mẫu�bệnh�phẩm.�

Kết�quả�nhân�gen�với�cặp�mồi�đặc�hiệu�G5-
P1� và� G5-P2,� M3-P1� và� M3-P2� khuếch� đại�
đoạn�gen�đích�thuộc�gen�VP1�phát�hiện�GPV�và�
MDPV�theo�Lin�và�cs.�(2019)�được�mô�tả�ở�hình�
2,�hình�3�và�bảng�2.

Ở�hình�2,�tất�cả�các�mẫu�thu�thập�từ�vịt�ở�Hải�
Dương�có�kết�quả�dương�tính�với�GPV�với�kích�
thước�sản�phẩm�khoảng�343�bp�(hình�2A)�và�các�
mẫu�này� đều� cho� kết� quả� âm� tính�với�MDPV�
(hình�2B).

Hình�2.�Mẫu�xét�nghiệm�vịt�nghi�mắc�
SBDS�từ�Hải�Dương

A.�Xét�nghiệm�mẫu�sử�dụng�cặp�mồi�phát�hiện�
GPV.�Giếng�1�đến�5:�mẫu�bệnh�phẩm,�giếng�6:�
đối�chứng�âm,�M:�Thang�chuẩn�DNA�100bp.
B.�Xét�nghiệm�mẫu�sử�dụng�cặp�mồi�phát�hiện�MDPV.

Tương� tự,� các� mẫu� xét� nghiệm� thu� thập�
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được� từ� vịt� ở� Hưng� Yên� cho� kết� quả� PCR�
dương�tính�với�GPV�(hình�3A)�và�âm�tính�với�
MDPV�(hình�3B).�

Hình�3.�Mẫu�xét�nghiệm�vịt�nghi�mắc�
SBDS�từ�Hưng�Yên

A.�Xét�nghiệm�mẫu�sử�dụng�cặp�mồi�phát�hiện�
GPV.�Giếng�1�đến��3:�mẫu�Hưng�Yên,�giếng�4:�
mẫu� Hải� Dương,� giếng� 5:� đối� chứng� âm,�M:�
Thang�chuẩn�DNA�100bp.

B.�Xét�nghiệm�mẫu�sử�dụng�cặp�mồi�phát�hiện�
MDPV.

Các�mẫu�thu�thập�từ�Hải�Dương�và�Hưng�
Yên�được�tiếp�tục�tiến�hành�xét�nghiệm�phát�
hiện� GPV� và�MDPV� sử� dụng� cặp� mồi� đặc�
hiệu� GPV-F1� và� MGPV-R,� MDPV-F1� và�
MGPV-R� khuếch� đại� đoạn� gen� đích� thuộc�
gen�NS� tham�khảo� theo�Wan�và� cs.� (2018).�
Tất�các�các�mẫu�đều�cho�kết�quả�dương�tính�
với� GPV� với� kích� thước� sản� phẩm� khoảng�
549�pb�(hình�4A)�và�có�kết�quả�âm�tính�với�
MDPV�(hình�4B).

Hình�4.�Mẫu�xét�nghiệm�vịt�nghi�mắc�SBDS�
sử�dụng�các�cặp�mồi�theo�Wan�và�cs.�(2018)
A.�Xét�nghiệm�mẫu�sử�dụng�cặp�mồi�phát�hiện�
GPV.�Giếng�1�đến�8:�mẫu�bệnh�phẩm,�giếng�9:�
đối�chứng�âm,�M:�Thang�chuẩn�DNA�100bp.�
B.�Xét�nghiệm�mẫu�sử�dụng�cặp�mồi�phát�hiện�
MDPV.

Phương� pháp� PCR� sử� dụng� các� cặp�mồi� đặc�
hiệu�khuếch�đại�các�đoạn�gen�đích�khác�nhau�và�
đều�cho�kết�quả�dương�tính�với�GPV,�cho�thấy�rằng�
trong�mẫu�bệnh�phẩm�có�chứa�DNA�của�GPV.�

3.2.� Phát� hiện� parvovirus� ở� ngan� bằng�
phương�pháp�PCR

Tháng� 11/2019,� đàn� ngan� Pháp� 900� con� ở�
1�trại�chăn�nuôi�tại�Hoài�Đức�(Hà�Nội)�có�các�
triệu�chứng�bỏ�ăn,�tiêu�chảy�phân�xanh�nhớt�có�
nhiều�nước,�bại�chân.�Ngan�có�biểu�hiện�bị�bệnh�
từ�trước�đó�1�tuần,�tỷ�lệ�mắc�khoảng�50%�và�tỷ�
lệ�chết� là�30%.�Thời�điểm�gửi�mẫu�đến�Trung�
tâm�Chẩn�đoán� thú�y�Trung�ương,�ngan�gần�4�
tuần� tuổi,� đã� được� tiêm� phòng� vacxin� phòng�
bệnh�viêm�gan�và�dịch�tả�vịt.�

Hình�5.�Mẫu�xét�nghiệm�ngan�
nghi�mắc�Derzsy’s�từ�Hà�Nội

A.� Mẫu� xét� nghiệm� ngan� nghi� mắc� bệnh�
Derzsy’s.Giếng�1�đến��4:�mẫu�bệnh�phẩm,�giếng�
5:�đối�chứng�âm,�M:�Thang�chuẩn�DNA�100bp
B.�Mẫu�xét�nghiệm�MDPV�sử�dụng�cặp�mồi�theo�
Wan�và�cs.� (2018).�Giếng�1�đến��4:�mẫu�bệnh�
phẩm,��giếng�5:�đối�chứng�âm,�M:�Thang�chuẩn�
DNA�100bp
C.�Mẫu�xét�nghiệm�GPV�sử�dụng�cặp�mồi�theo�
/LQ� và� cs.� (2019).�Giếng� 1� đến� � 4:�mẫu� bệnh�
phẩm,��giếng�5:�đối�chứng�âm,�M:�Thang�chuẩn�
DNA�100bp.

Các� mẫu� xét� nghiệm� cho� kết� quả� PCR�
dương�tính�với�MDPV�(hình�5B�và�bảng�2)�và�
âm�tính�với�GPV�(hình�5C).�Sản�phẩm�PCR�khi�
sử�dụng�cặp�mồi�theo�Lin�và�cs.,�(2019)�khoảng�
hơn�300�bp�(hình�5A)�và�sản�phẩm�PCR�khi�sử�
dụng�cặp�mồi�theo�Wan�và�cs.�(2018)�khoảng�
hơn�500bp�(hình�5B).�Các�mẫu�này�có�kết�quả�
xét�nghiệm�âm�tính�với�(��FROL�và�5LHPHUHOOD�
DQDWLSHVWLIHU�
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Bảng�2.�Kết�quả�PCR�phát�hiện�parvovirus�ở�thủy�cầm

Địa�phương Số�lượng�
mẫu� Loài Ngày�tuổi

Kết�quả�PCR
Theo�Lin�và�cs.�

(2019)
Theo�Wan�và�cs.�

(2018)
GPV MDPV GPV MDPV

Hải�Dương�1 2 Vịt� �� 2/2�(+) (-) 2/2�(+) (-)
Hải�Dương�2 3 Vịt 28 3/3�(+) (-) 3/3�(+) (-)
Hưng�Yên� 3 Vịt 30 3/3�(+) (-) 3/3�(+) (-)
Hoài�Đức�–�Hà�Nội�� 4 Ngan� 28 (-) 4/4�(+) (-) 4/4�(+)

3.3.�Kết�quả�giải� trình� tự�mã�di� truyền�sản�
phẩm�PCR�

Để�xác�định�chính�xác�mẫu�bệnh�phẩm�nghi�
ngờ�nhiễm�GPV�và�MDPV,�chúng�tôi�tiến�hành�
kiểm�tra�trình�tự�các�sản�phẩm�PCR.�

3.3.1.�Kết�quả�giải� trình� tự�mã�di� truyền�sản�
phẩm�PCR�dương�tính�với�GPV��

Sản� phẩm� PCR� của� 1� mẫu� từ� Hải� Dương�
(SDBS/HD5/2019)� và� 1� mẫu� từ� Hưng� Yên�
(SDBS/HY7/2019)�được�giải�mã�di�truyền�bằng�
phương�pháp�giải�mã�gen�trực�tiếp.�

Trình�tự�đoạn�gen�VP1�(295�bp)�sử�dụng�cặp�
mồi�G5-P1�và� �G5-P2� của� 2�mẫu� tương�đồng�
99,8%�và�tương�đồng�với�gen�VP1của�GPV�trên�
dữ�liệu�của�GenBank�là�từ�97,6%�đến�100%,�bao�
gồm�cả�GPV�cổ�điển�như�U34761.1�và�N-GPV�
như�MK736656.1�(bảng�3).���

Trình�tự�đoạn�gen�NS�(510�bp)�sử�dụng�cặp�
mồi� GPV-F1� và� MGPV-R� của� 2� mẫu� tương�
đồng�100%�và�tương�đồng�với�gen�NS�của�GPV�
cổ�điển�và�N-GPV�trên�dữ�liệu�của�GenBank�từ�
99-�100%�(bảng�4).�

3.3.2.� Kết� quả� giải� trình� tự� sản� phẩm� PCR�
dương�tính�với�MDPV��

Sản� phẩm� PCR� của�mẫu� ngan� dương� tính�
với�MDPV�được�giải�mã�di�truyền�bằng�phương�
pháp�giải�mã�gen�trực�tiếp.�

Trình� tự�đoạn�gen�VP1�(302�bp)�sử�dụng�cặp�
mồi�M3-P1� và�M3-P2� tương� đồng�99%�với� gen�

VP1�của�MDPV�trên�dữ�liệu�của�GenBank�(bảng�5).

Trình�tự�đoạn�gen��NS�(512�bp)�sử�dụng�cặp�mồi�
MDPV-F1�và�MGPV-R�tương�đồng�99%�với�gen�
NS�của�MDPV�trên�dữ�liệu�của�GenBank�(bảng�6).���

Với� đặc� điểm� dịch� tễ,� triệu� chứng� lâm�
sàng,�kết� quả�xét�nghiệm�PCR�và�giải� trình�
tự�gen,�có�thể��kết�luận�GPV�là�nguyên�nhân�

Bảng�3.�Blast�sequence�sản�phẩm�PCR�
sử�dụng�cặp�mồi�G5-P1�và��G5-P2�vӟi�các�

chủng�tham�chiếu�trên�GenBank

Bảng�4.�Blast�sequence�sản�phẩm�PCR�sử�
dụng�cặp�mồi�GPV-F1�và�MGPV-R�vӟi�các�

chủng�tham�chiếu�trên�GenBank
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gây�Hội�chứng�ngắn�mỏ�và�còi�cọc�(SBDS)�
tại�các�đàn�vịt� tại�Hải�Dương�và�Hưng�Yên�

và�MDPV�là�nguyên�nhân�gây�bệnh�Derzsy’s�
ở�ngan�tại�Hà�Nội.�

Bảng�5.�Blast�sequence�sản�phẩm�PCR�
sử�dụng�cặp�mồi�M3-P1�và�M3-P2�vӟi�các�

chủng�tham�chiếu�trên�GenBank

Bảng�6.�Blast�sequence�sản�phẩm�PCR�sử�
dụng�cặp�mồi�MDPV-F1�và�MGPV-R�vӟi�các�

chủng�tham�chiếu�trên�GenBank

Ở�nước�ta,�bệnh�Derzsy’s�đã�xuất�hiện�trên�
đàn� thuỷ�cầm� từ�những�năm�1960�và�gần�đây�
là�hội�chứng�ngắn�mỏ�và�còi�cọc�-�SBDS.�Tuy�
nhiên,� những� ca� bệnh� đều� được� kết� luận� chủ�
yếu�dựa�trên�các�triệu�chứng�lâm�sàng.�Kết�quả�
nghiên�cứu�của�chúng�tôi�có�thể�là�những�số�liệu�
đầu�tiên�xác�nhận�sự�có�mặt�của�parvovirus�gây�
bệnh� trên� thuỷ� cầm� tại� nước� ta� bằng� phương�
pháp�PCR.�

Các�cặp�mồi�đặc�hiệu�sử�dụng�trong�phương�
pháp� PCR� của� Lin� và� cs.� (2019)� và�Wan� và�
cs.� (2018)� được� thiết� kế� trên� cơ� sở� phân� tích,�
lựa� chọn� các� đoạn� gen� bền� vững� (conserve�
fragment)� của� gen� VP1� và� NS� từ� các� chủng�
GPV�và�MDPV�trên�cơ�sở�dữ�liệu�của�GenBank.�
Các�phương�pháp�PCR�này�có�độ�nhạy�và�độ�
đặc� hiệu� cao� để� phát� hiện� parvovirus� ở� thủy�
cầm�và�đồng� thời�có� thể�phân�biệt�được�GPV�
và�MDPV�từ�các�mẫu�bệnh�phẩm.�Phương�pháp�
PCR�của�Lin�và�cs.�(2019)�sử�dụng�với�kit�nhân�
gen�có�SYBR�Green�còn�có�thể�phát�hiện�nhanh�
và�định�lượng�được�GPV�và�MDPV�trong�mẫu�
bệnh�phẩm.�Ứng�dụng�này�cần�được�đánh�giá�
trong�những�nghiên�cứu�tiếp�theo�để�đưa�vào�sử�
dụng�trong�điều�kiện�thực�tế�ở�Việt�Nam.

IV.�KẾT�LUẬN�
Phương� pháp� PCR� của� Lin� và� cs.� (2019)�

và�Wan� và� cs.� (2018)� có� thể� sử� dụng� để� phát�
hiện�parvovirus�ở�thủy�cầm�và�đồng�thời�có�thể�

phân�biệt�được�GPV�và�MDPV�từ�các�mẫu�bệnh�
phẩm�thu�thập�tại�Việt�Nam.

Kết�quả�nghiên�cứu�khẳng�định�có�sự�hiện�
diện�của�GPV�trong�mẫu�bệnh�phẩm�của�vịt�nghi�
mắc�hội�chứng�ngắn�mỏ�và�còi�cọc�-�SBDS�ở�vịt�
tại�Hải�Dương,�Hưng�Yên�và�MDPV�trong�mẫu�
bệnh� phẩm� của� ngan� nghi�mắc� bệnh�Derzsy’s�
tại�Hà�Nội.
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